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y de presencia ambiental 
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El género Campylobacter incluye bacilos gramnegativos curvos, espirilados o en forma de S 
(Figura 1) y su cultivo se realiza en atmósfera de microaerofilia (5% de O2) utilizando medios 
complejos en los cuales desarrollan con colonias grisáceas poco características (Figura 2) [1]. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Fig. 1: Coloración de Gram de Campylobacter spp mostrando las características células 
espiriladas, con forma de coma y de “S”. 
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Fig. 2: Desarrollo de colonias de Campylobacter coli (izquierda) y Campylobacter jejuni 

(derecha) en un medio de cultivo con carbón activado.  
 

Dentro de este género, Campylobacter jejuni es la especie más frecuentemente aislada en 
casos de gastroenteritis aguda tanto en los países en vías de desarrollo como en los países 
industrializados, y estos últimos en Sudamérica, C. coli ha sido aislado con mayor frecuencia, 
representando cerca del 25% de los casos de diarrea producidos por especies del género [2]. 

El consumo de agua contaminada es la principal causa de las infecciones por 
campilobacterias y esta contaminación puede ser el resultado del ingreso de aguas servidas 
y materia fecal de animales silvestres y de granja a fuentes de agua utilizadas para consumo 
o para uso recreacional [3]. 

Aunque Campylobacter spp. no es capaz de multiplicarse fuera del huésped, puede 
sobrevivir en diferentes ambientes, dependiendo de las condiciones del mismo como ser 
temperatura, luz, oxígeno, concentración de nutrientes e interacción con el resto de la biota, 
por ello es aún desconocido el rol preciso que cada ambiente juega en la compleja 
epidemiología de la infección por Campylobacter [4]. 
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