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con estilos que varían en su morfología. Estas ca-
racterísticas podrían estar asociadas con diferencias
en la eficiencia de la polinización, por ejemplo, por
cambios en la presentación secundaria de polen.
Por otro lado, las semillas pueden o no tener elaio-
somas, estructuras relacionadas con aumentos en la
eficiencia de la dispersión. Estos cambios morfoló-
gicos de estructuras reproductivas, por tanto, po-
drían estar asociados con diferencias en los patro-
nes de diversificación de los linajes que componen
el género. Senega fue recientemente segregado de
Polygala e incluye cerca de 230 especies princi-
palmente americanas. Se divide en tres subgéneros:
Clinclinia, Monninopsis y Senega, que se distinguen
por sus caracteres reproductivos. El objetivo de este
trabajo es analizar si las tasas de diversificación va-
rían entre los linajes, y si la variación se asocia con
la evolución de distintos caracteres reproductivos
en cada grupo. Se plantean las siguientes hipótesis
de trabajo: 1- Los patrones de evolución de carac-
teres reproductivos y las tasas de diversificación
varían en los distintos subgéneros y/o linajes del
género Senega. 2- Los cambios en la morfología re-
productiva se asocian con cambios en las tasas de
diversificación de los subgéneros y/o linajes de
Senega. Para la metodología se utilizó una filogenia
molecular de Senega utilizando la región nuclear
ITS y las plastidiales trnL-trnF, trnK-matK y rbcL.
La misma incluye a la mayoría de las especies del
subgénero Clinclinia, a la mitad de las especies de
Monninopsis y a miembros del subgénero Senega.
A partir de la filogenia molecular y de la codifica-
ción de caracteres reproductivos, se analizó la evo-
lución morfológica en relación a los cambios en las
tasas de diversificación. Los caracteres de interés
fueron optimizados sobre los árboles filogenéticos
para reconstruir cambios en la morfología produci-
dos a través del tiempo utilizando el programa
Mesquite v.3.61 y funciones de R. Para modelar las
tasas de especiación y extinción a través del tiempo
se utilizó el programa Bayesian Analysis of Ma-
croevolutionary Mixtures (BAMM). Finalmente,
para evaluar si la variación en la morfología repro-
ductiva explica la heterogeneidad en las tasas de
diversificación se exploraron modelos de diversifi-
cación dependiente de caracteres de tipo “SSE”
(State dependent Speciation and Extinction mo-
dels) con distintos grados de complejidad. Se pre-
senta aquí un adelanto de los primeros resultados.
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Las orbículas son pequeñas estructuras de esporo-
polenina que se encuentran en la pared interna de
las anteras en varios grupos de plantas, siendo am-
pliamente utilizadas en la sistemática. Rubiaceae es
una de las familias más estudiadas en este aspecto,
aunque es escasa la información disponible en la
Tribu Spermacoceae, especialmente en el clado
Spermacoce. Los objetivos de este trabajo fueron
investigar la ocurrencia, morfología general, evo-
lución y utilidad sistemática de las orbículas en el
clado Spermacoce. Se analizó la presencia/ausen-
cia, tamaño, abundancia, forma y ornamentación de
las orbículas en 104 especímenes de 84 especies del
clado Spermacoce usando microscopía electrónica
de barrido. En base a ello, se realizaron análisis de
reconstrucción de caracteres ancestrales (mapeo es-
tocástico bayesiano) a partir de una filogenia mole-
cular del grupo, en base a seis marcadores molecu-
lares (ITS, ETS, atpB-rbcL, petD, rps16, trnL-trnF).
Los análisis se llevaron a cabo en R, mediante el
paquete phytools. Las orbículas están presentes en
38 (44%) de las 84 especies analizadas, correspon-
dientes a 13 géneros (56%). Siete géneros tienen
orbículas en todas las especies analizadas, ocho gé-
neros carecen de orbículas en todas las especies
analizadas y seis géneros muestran presencia y au-
sencia de orbículas. Se estimó que la ausencia de
orbículas representa el estado ancestral para clado
Spermacoce y la presencia las mismas evolucionó
varias veces de forma independiente dentro del clado
B. La ausencia de orbículas en el ancestro común
más reciente del clado Spermacoce puede verse
como una de las pérdidas independientes que ocurrió
durante la historia evolutiva de las Rubiaceae.




