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Resumen:

Las pérdidas gestacionales ocasionadas por infecciones virales, bacterianas y fungicas
tienen una alta prevalencia en la industria hipica, traduciéndose en elevadas pérdidas
econdémicas en los haras de nuestro pais. Los agentes virales, como Herpesvirus equino 1
y 4 y virus de la arteritis viral equina, y bacterianos, como Salmonella abortus equi y
Leptospira spp., producen brotes enzodticos por lo que el diagndstico precoz constituye
uno de los pilares para el control de estas enfermedades y es por eso que la utilizacion de
técnicas diagndsticas rapidas son fundamentales para decidir las medidas profilacticas y
terapéuticas a implementar. El objetivo del presente trabajo fue aplicar la técnica de
amplificacion de acidos nucleicos por PCR (Reaccion en cadena de la polimerasa) para
identificar ADN de Salmonellas sp. en productos de aborto equino. Se procesaron
muestras de hisopados realizados a partir de placenta, rifién, higado y pulmén para
extraccion de ADN de 8 productos de aborto. Las reacciones de amplificacion fueron
Ilevadas a cabo en un volumen final de 25 pl y conteniendo: 1X de Buffer de PCR, 1,5
mM MgClz; 0,2 uM de cada cebador (InvA Fw e InvA Rew); 0,2mM de una mezcla
equimolecular de dNTPs y 1 U de Tag ADN polimerasa. Las condiciones térmicas para
la amplificacion fueron: desnaturalizacion inicial: 94 °C 1 min, luego 35 ciclos de
desnaturalizacion a 95 °C 30 seg; pegado de primers: 60 °C 30 seg; extension: 72 °C 30
seg; extension final: 72 °C 4 min; incubacidn: 4 °C hasta su utilizacion. Se utilizaron 2 pl
de ADN de una cepa de Salmonella sp aislada en cultivo como control positivo y 2 ul de
agua como control negativo de amplificacion. Los productos de amplificacion obtenidos
fueron separados por electroforesis en gel de agarosa 1,5% en TBELX, tefiidos con
bromuro de etidio y visualizados por transiluminacion UV. En ninguna de las muestras
analizadas se visualiz6 la banda de aproximadamente 284pb correspondiente al amplicén
previsto para el ADN especifico, que si pudo observarse en el control positivo de
amplificacion. En todas las muestras se logré amplificar un gen especifico de la especie
equina como control interno, para descartar presencia de inhibidores y evaluar la
integridad del ADN extraido. Este resultado indica que la implementacion de la técnica
molecular es de gran sensibilidad y especificidad al lograr un diagndstico del agente
causal, dada la importancia que significa para el médico veterinario tomar las medidas
sanitarias correspondientes.
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