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Esta variante no cambia la secuencia de la proteína y no
tiene implicancias directas en el fenotipo.

El gen LHCGR se encuentra contiguo al FSHR, en donde
se han encontrado asociaciones con fenotipos de
pubertad precoz en animales.

Herramienta de utilidad en estudios de asociación y
selección genética de caracteres reproductivos.

De acuerdo a los fragmentos analizados, se detectaron
3 bubillas heterocigotas (197, 843 y 918) para un
polimorfismo de tipo SNP en la posición 1665 del
ARNm, que corresponde a un cambio de bases de A/T.

La selección del gen LHr que codifica para la proteína receptora de la hormona luteinizante interviene en la regulación del inicio de la pubertad y
esteroideogénesis, y ha sido reportado en búfalos de río la secuencia del gen LHr en el exón 11. Por lo tanto, el objetivo de este trabajo consistió en
caracterizar la variabilidad genética del exón 11 del gen LHr en 46 bubillas púberes evaluadas en dos años consecutivos.

Cromatograma de un animal: la flecha indica la presencia del
SNPs donde se produce el cambio de base de A/T.

A) Esquema de alineamiento de secuencias entre búfalo y bovinos, y amplificación del gen de LHr a partir de
PCR. B) Representación esquemática de la localización de los cebadores utilizados para la amplificación del
exón 11 del gen LHR bovino. C) Productos amplificados por PCR correspondientes al fragmento F3 de 341pb
(calles 2-8) y Fragmento F2 de 250pb (calles 9-20) del gen LHr.

Esquema representativo de la compleja red de genes que
actúan en la regulación neuroendocrina de la pubertad en
mamíferos (Ojeda et al., 2010).


