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Resumen:

El estudio de marcadores de linaje uniparental en humanos tiene importancia en el ambito antropoldgico, médico y forense. Los
marcadores mas utilizados histéricamente son los SNPs (Single Nucleotide Polymorphisms, o Polimorfismos de nucleétido Gnico)
observados en el material genético de herencia estrictamente materna (ADN mitocondrial, ADNmt) o paterna (Cromosoma Y). La
Ancestria Biogeografica (ABG) intenta definir la poblacion de origen de un individuo, respecto de las regiones geogréficas. En el
presente trabajo se estudiaron los haplogrupos humanos de ADNmt y Cromosoma Y la poblacién de 14 departamentos de la
Provincia de Corrientes con el objetivo de analizar la Ancestria Biogeografica en base a marcadores de linaje materno y paterno. Se
realizé un estudio dividido en tres enfoques: l-estudio de linaje materno por ADNmt, 2-estudio de linaje paterno mediante el
Cromosoma Y, y 3-estudio de ambos linajes de forma conjunta. La muestra consistié en 3 (tres) hisopados bucales por participante,
y, posteriormente, se realizé la purificacion de ADN total humano utilizando un kit comercial. Se amplific6 y secuencié la Region
Control del ADNmt para obtener haplotipos y haplogrupos mitocondriales. Se amplificaron Y-STRs y se obtuvieron los haplogrupos
mediante la herramienta online Hapest. Las variables analizadas fueron: SB (sexo biolégico), ED (edad), NAC (dpto. de nacimiento),
AGMI (ancestria geografica materna informada), NAMI (nivel de ancestria materna informada), AGMO (ancestria geogréafica materna
observada), AGPI (ancestria geografica paterna informada), NAPI (nivel de ancestria paterna informada) y AGPO (ancestria
geografica paterna observada). Dentro del enfoque 1 se analizaron 36 muestras. La ascendencia materna informada es compatible
con los resultados genéticos obtenidos, siendo que la proporcion mayoritaria corresponde a ascendencia materna americana y
minoritaria a euroasiatica, y que mas del 85% conoce estos datos en al menos 2 generaciones atras (abuela materna o anterior).
Dentro del enfoque 2 se analizaron 23 muestras. La ascendencia paterna de origen americano informada no es compatible con los
resultados genéticos obtenidos, en los cuales no se observaron contribuciones de origen americano, pero si se observaron
contribuciones mayoritarias euroasiaticas y minoritarias africanas. Esto puede deberse a que la informacién que conocen los
participantes es mas reciente, poco menos del 50% no conoce informacién mas alla de su padre, y, por lo tanto, mucha informacién
se pudo haber perdido entre las generaciones. También puede deberse a una situacion cultural en la cual es frecuente que las
personas desconozcan la identidad de su padre, lo cual no ocurre con frecuencia sobre la madre. Dentro del enfoque 3 se analizaron
10 muestras. La ascendencia materna y paterna informada es similar en cuanto a proporciones de contribucion americana; no ocurre
lo mismo en cuanto al nivel de informacién declarada, debido a que el 90% conoce su ascendencia materna hasta 2 generaciones
atras, al menos; sin embargo, el 60% no conoce informacion mas alld de su padre. Finalmente, existe una marcada diferencia entre
los resultados genéticos, arrojando la mayor parte un origen materno americano, pero, por otro lado, la mayor parte arrojé un origen
paterno euroasiatico. Esta asimetria ya se habia evidenciado en otros estudios, y concuerda con los hechos histéricos de la region.
Como conclusién, se reportan los haplogrupos y origenes ancestrales de una muestra de la poblacion de la Provincia de Corrientes,
tanto de residentes de la capital como de localidades del interior. El presente trabajo continda reproduciéndose en mas localidades
de la provincia a fin de lograr un aporte mas amplio y mas preciso sobre las contribuciones genéticas, y favorecer una base de datos
provincial para estudios posteriores de indole médica o forense.
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