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Resumen:

Liolaemus es el género de lagartijas méas diverso de América del Sur, presentando patrones de radiacibn y especiacién
excepcionales. La diversificaciéon reciente que ha sufrido el género complica el tratamiento taxonémico formal y los anélisis
filogenéticos de este grupo, lo que hace que las relaciones entre especies sigan siendo controvertidas. Aqui utilizamos la
secuenciacién de préxima generacién para hacer un anélisis comparativo de la estructura y organizacién de los genomas
mitocondriales completos de tres especies de Liolaemus con diferentes estrategias reproductivas y niveles de ploidia. Los genomas
mitocondriales anotados de ca. 17 kb son los primeros de la familia Liolaemidae. A pesar de los altos niveles de similitud de
secuencia entre los tres genomas mitocondriales en la mayor parte de sus longitudes, los analisis comparativos revelaron
variaciones en los codones de terminacién de los genes codificadores de proteinas y la estructura de los ARNt entre especies. La
presencia de un asa de dihidrouridina no canénica es una novedad para los iguanidos pleurodontes. Pero el mayor nivel de
variabilidad se observé en dos secuencias repetitivas de la regién de control, que fueron responsables de la mayor parte de la
heterogeneidad de longitud en los genomas mitocondriales analizados. Estas repeticiones en tdndem pueden ser marcadores Utiles
para analizar las relaciones de especies de Liolaemus filogenéticamente cercanas y géneros relacionados. Asi como también, para
realizar estudios de poblacién y filogenéticos.
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